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INTRODUCTION
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Echec de reproduction,
avortements, morts-nés
Fievre, détresse respiratoire,
pneumonie interstitielle

Pleuropneumonie porcine !



Untargeted and targeted metabolomics reveal that adenosine nucleotides

released in Actinobacillus pleuropneumoniae supernatant inhibit porcine

I N T RO D U CTI O N reproductive and respiratory syndrome virus replication

Abdulrahman Fuad Salmin ", Marie-Jeanne Pesant ", Yaima Burgher *, Chantale Provost ™,
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METHODOLOGIE
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METHODOLOGIE

Cellules Infection Traitement
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METHODOLOGIE

Séquencgage a haut débit

Cellules Infection Traitement
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Qu’apprend-on de nouveau grace au séquencage ?
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Des genes et mécanismes cellulaires spécifiques sont

responsable de l'effet antiviral
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Résultats

Geénes différentiellement exprimés [GDE]

VSRRP
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Résultats

Génes différentiellement sur-
t exprimés associés a des
fonctions et mécanismes cellulaires

¢

Stimulés lorsque inhibe
la réplication du vSRRP
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Résultats

Sur-exprimés lorsque inhibe la réplication du vSRRP

% geénes enrichis associés aux mécanismes

Interleukin-4 and Interleukin-13 signaling 3.12% *

rRNAmodification in the nucleus and cytosol 3.12% **
Interleukin-3, Interleukin-5 and GM-CSF signaling 3.12% *
tRNAprocessing 6.25% *

Activité de senseurs cytosolique
contre du matériel génétique 28,12%

associé a un pathogene
Glycerophospholipid biosynthesis 6.25% **

Interferon Signaling 9.38% **

PI5P, PP2A et IER3
15,62% régulent la voie de
signalisation PI3K/AKT

Activité de la

0,
polymérase d’ARN II 25%
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Résultats
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Le surnageant d’ dans des cellules infectées au vSRRP affecte significativement :

Activité de senseurs cytosolique contre du matériel génétique associé a un pathogene
Activité de la polymérase d’ARN Il

l Activité mitotique

POURQUOI EST-CE IMPORTANT ?

* Des mécanismes clairement identifiés peuvent servir de cible
* Reproduction de l'effet antiviral grace a des drogues antivirale
 AUCUN TRAITEMENT CONTRE LE VSRRP
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