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❖La gale commune est la deuxième maladie de la pomme de terre en 

importance

❖Son incidence est en augmentation à l’échelle mondiale

❖Engendre des pertes de plusieurs millions de dollars annuellement au 

   Canada

❖Causée par Streptomyces scabiei et d’autres espèces apparentées

❖Aucune méthode de lutte efficace existe

❖La diversité des souches/espèces qui causent la

   gale commune au Québec est mal connue

Pourquoi s’intéresser à la gale commune? 



Pourquoi caractériser les souches de Streptomyces? 



1) Caractériser au niveau génétique les souches de Streptomyces spp. 
responsables de la gale commune au Québec à partir de pommes de terre 
obtenues directement de différents producteurs québécois répartis sur 
l’ensemble du territoire. 

2) Caractériser l’agressivité de ces souches par des essais contrôlés afin de 
déterminer lesquelles engendrent une incidence et/ou une sévérité de 
symptômes élevée et identifier les souches clés à cibler dans le cadre du 
développement d’outils de lutte. 

3) Tester la capacité d’une large collection de bactéries d’intérêt en 
biocontrôle à réduire l’incidence et la couverture de gale causée par les 
souches les plus virulentes de Streptomyces spp. en conditions contrôlées et 
en champs. 

Le projet en collaboration avec le CRPTQ 



1) Caractériser au niveau génétique les souches de Streptomyces spp. 
responsables de la gale commune au Québec en association avec différents 
producteurs québécois répartis sur l’ensemble du territoire. 

2) Caractériser l’agressivité de ces souches par des essais contrôlés afin de 
déterminer lesquelles engendrent une incidence et/ou une sévérité de 
symptômes élevée et identifier les souches clés à cibler dans le cadre du 
développement d’outils de lutte. 

3) Tester la capacité d’une large collection de bactéries d’intérêt en 
biocontrôle à réduire l’incidence et la couverture de gale causée par les 
souches les plus virulentes de Streptomyces spp. en conditions contrôlées et 
en champs. 

Le projet en collaboration avec le CRPTQ 



La méthodologie

Montérégie

9%

9%

Échantillons Isolation/Caractérisation Génotypage par REP-PCR

Séquençage de génomesAnalyses bioinformatiquesIdentification des 
groupes génétiques 

prévalents

Caractérisation de l’agressivité 
de chaque groupe génétique



Les échantillons reçus

❖240 échantillons de tubercules symptomatiques

❖24 producteurs

❖7 regions administratives du Québec

❖36 champs distincts

❖21 cultivars de pommes de terre

❖Près de 350 isolats de Streptomyces spp. ont été obtenus



La diversité des Streptomyces spp. isolés

12 groupes génétiques distincts

• 5 souches de S. scabiei
• 2 souches de S. stelliscabiei
• 1 souche de S. acidiscabies
• 1 souche de S. turgidiscabies
• 1 nouvelle espèce (groupe G2)
• 1-2 nouvelle (s) espèce(s) (groupe G11-12)

Beaucoup de diversité pour une province!



La répartition des groupes génétiques au Québec

G1 S. acidiscabies

G2 Nouveau

G3 S. stelliscabiei

G4 S. scabiei

G5 S. scabiei

G6 S. turgidiscabies

G7 S. scabiei

G8 S. stelliscabiei

G9 S. scabiei

G10 S. scabiei

G11 Nouveau

G12 Nouveau



La répartition au Québec par région

Montérégie

Saguenay-Lac-Saint-Jean

Capitale
Nationale

Chaudières-
AppalachesCentre-

du-Québec

G1 S. acidiscabies

G2 Nouveau

G3 S. stelliscabiei

G4 S. scabiei

G5 S. scabiei

G6 S. turgidiscabies

G7 S. scabiei

G8 S. stelliscabiei

G9 S. scabiei

G10 S. scabiei

G11 Nouveau

G12 Nouveau



L’agressivité des groupes génétiques

Les thaxtomines sont des phytotoxines impliquées dans le développement des symptômes de la gale commune

Souches non-productrices
de thaxtomines (txtABC-)



Le groupe génétique dominant G04 en action!

Expériences réalisées en Montérégie 
en 2021 et 2022 en utilisant un 
inoculum standard de G04 et le 
cultivar de pommes de terre Norland.

% couverture moyenne de gale 
commune était de 18%.

Nous travaillons présentement à 
développer un agent de biocontrôle
contre les principales souches de 
Streptomyces spp. causant la gale.



Conclusions

❖Une très grande diversité de souches de Streptomyces présentant 

des profils d’agressivité variés sont présentes au Québec.

❖La capacité de production de thaxtomines corrèle avec une 

agressivité plus élevée.

❖Les nouveaux outils de lutte qui seront développés dans ce projet 

devront être adaptés à cette grande diversité de Strepromyces spp.

❖Des outils de diagnostic moléculaires (detection/quantification) 

spécifiques aux différents groupes génétiques devront être 

développés (dans un projet distinct). Un service commercial de 

detection/quantification pourrait être mis sur pied à l’intention des 

producteurs.



…et tous les producteurs qui ont participé!
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